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A incidéncia de miopatias peitorais em frangos degectem sido um problema do setor
avicola nos ultimos anos. A maioria das miopatias@ntrada no peito do frango, devido a
intensa selecdo genética realizada para aumentendimento de peito e alto desempenho.
Os frangos acometidos com miopatias ndo apresemg@dngdo em desempenho zootécnico,
entretanto ocasionam perdas econdmicas devido decagdo de carcacas e reducdo da
gualidade da carne. B®hite Sriping (WS) € uma miopatia muscular caracterizada por
aparecimento de estrias brancas paralelas as fitwmasulares no peito do frango. Devido a
importancia econdémica desse corte nobre, se faessé@ito evidenciar os mecanismos
genéticos que controlam a manifestacdo dessas tm®pam frangos de corte. Para tal,
frangos de corte machos da linhagem Cobb®5@® 42 dias de idade, 16 normais e 16
afetados com WS, foram utilizados. Amostras dedtedo musculo peitoral foram coletadas
apos eutanasia por deslocamento cervical, imedext@Entongeladas em nitrogénio liquido e
submetidas a extracdo do RNA total e a sintes®dAcConsiderando o nivel de expresséo
no transcriptoma, obtido em estudo prévio, e asdes bioldgicas, os gen8s1AD3 (SMAD
Family Member 3), ACTG1 (Actin, gamma 1) e MYLK2 (Myosin Light Chain Kinase 2) foram
escolhidos para analise de expressao génica pomgB&Ritativa (QPCR). Qximers para 0s
genes foram desenhados com base na sequénciaaloggda galinha doméstica no Genbank
e Ensembl. A amplificacdo dos genes alvo foi radézpor gPCR e os valores do ciclo de
amplificacdo (Cts) dos genes foram obtidos. O pmogr REST foi utilizado para
comparacdo entre 0s grupos experimentais por neiandlise ndo paramétrica e o gene
RPL4 (Ribosomal Protein L4) foi utilizado como gene constitutivo. Foi possiabkervar que

0 geneMYLK2 apresentou menor expressao no grupo afetado egécedos frangos normais
(p<0,05), enquanto os gen8KAD3 e ACTG1 nao apresentaram diferencas na expressao
entre os grupos (p>0,05). O geNkLK2 participa das vias de sinalizacdo do célcio e de
regulacédo do citoesqueleto de actina. Este geniéiccodma enzima dependente de*Ca
calmodulina que é responsavel pela contracdo marspol meio da fosforilagdo da cadeia
leve da miosina. Sabe-se que musculos peitoraisacomiopatia WS severa apresentam baixa
integridade das proteinas miofibrilares, resultaeaomenor capacidade de retencdo de agua
em comparagao com peitos normais. A reducdo nassdo ddYLK2 afeta o transporte de
calcio em fibras glicoliticas do musculo esquetétaitera os niveis citoplasmaticos dé'Ga
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resulta em perda de agua e ions. Portanto, agitedo perfil de expressao MYLK2 indica

possivel contribuicdo desse gene para a ocorrdedhite Striping.

Pagina2 de2



