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A fisalis [Physalis peruviana (L.)] € uma excelente opgdo de cultivo para pegsien
produtores, pois demonstra potencialidade devidseaiovalor nutricional, retorno econdémico e
ciclo curto. Physalis rugose mosaic virus (PhyRM\)ma espécie viral emergente, causa Sérios
danos em fisalis e pode infectar outras espéciesoldmaceas importantes como o tomate e o
fumo. Em fisdlis, o virus afeta o desenvolvimerdqthnta e a qualidade dos frutos. Os objetivos
deste estudo foram caracterizar molecularmente swtado de PhyRMV associado R
peruviana, coletada em area de producdo em Lages/SC; avatifmito da infeccao viral sobre a
qualidade fisioldgica das sementes; e avaliarresinissdo do PhyRMV por sementes de fisalis.

Para caracterizagcdo molecular foi extraidd\RIM fita dupla (dsRNA) de um conjunto de
seis plantas (previamente inoculadas com o extiafplanta coletada no campo), totalizando 15
g de tecido foliar sintomatico. A qualidade e aamnracdo do dsRNA foram estimadas por
espectrofotometria. As leituras de sequéncias deeotideos foram geradas a partir de biblioteca
de cDNA (DNA complementar) e sequenciamento de mgavacao lext generation sequencing
— NGYS), utilizando a plataforma lllumina HiSeq 4000vaSeq. Os adaptadores e leituras de
baixa qualidade foram removidos por Trimmomatic. @slos obtidos pelo NGS foram
analisados usando o software SPAdes v.3.11.1 pamorgagem doscontigs. Os contigs
resultantes foram analisados quanto a identidadenudéeotideos contra banco de dados
(GenBank); e o genoma resultante foi analisado quanto sepga de regifes codificadoras e
relacionamento filogenético.

O efeito da infeccdo de PhyRMV sobre a germinaigéiice de velocidade de emergéncia
(IVE) e vigor foi avaliado utilizando protocolos grées de acordo com as regras de analise de
sementes determinadas pelo MAPA. Para o ensai@uaenissdo do virus, foram utilizadas 900
sementes de plantas infectadas com PhyRMV, e eci@deviral foi verificada em 600 plantulas
utilizando o diagnostico baseado em sintomas eaulale

Utilizando o NGS, foram obtida82.710.494 leituras a partir da amostra analisdda.
amostra apresentou um bom rendimento, considerarmdanero total de bases sequenciadas e
namero total de leituras e apresentou conteudo GAT dentro da faixa esperada (49,23%).
Além disso, os parametros relacionados a quali@a0) foram superiores a 97,9%, indicando
excelente qualidade do NGS. ApGs a montagem, fgenados 29.364 contigs, sendo 73 contigs
homodlogos as sequéncias virais. A analise dessaggeaesultou na sequéncia completa do
genoma de PhyRMV, isolado do municipio de Lages(B@mero de acesso nGenBank
MN782300). Para confirmar a presenca do PhyRMVsRNA usado para o NGS, foram usados
os primers especificos Sobemo 1F e Sobemo 1Rgquedmo alvo um fragmento de 528 pb do
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gene da replicase viral. O sequenciamento desgménrato, indicou identidade de nucleotideos
(nts) de 100% com PhyRMV caracterizado por NGSenestudo. A sequéncia genGmica do
isolado de Lages de PhyRMV consiste em 4.162 mi$y organizacdo gendmica idéntica a
descrita para o isolado de Piracicaba de PhRMV peatithando 97% de identidade de nts.

A infeccdo por PhyRMV reduziu a taxa de germinadd sementes de fisalis de 90% (em
sementes obtidas de plantas sadias) para 68% feents obtidas de plantas infectadas pelo
virus). Porém, ndo foram observadas diferencad#isafivas no comprimento da parte aérea e da
raiz primaria das plantulas, indicando que PhyRMA6 meduz o potencial fisiologico das
sementes (Tabela 1). Corroborando com esses dtatobgm nédo foi observada diferenca
significativa no IVE. Adicionalmente, o vigor ndoi fafetado pelos tempos de exposi¢cédo de 48 h
e 72 h em solucéo saturada de NaCl. No entanteredifas significativas foram detectadas nas
sementes submetidas a 72 h de incubagdo em aguim gee as sementes obtidas de plantas
infectadas por PhRMV apresentaram menor vigor (#@%sparado a 97% em sementes obtidas
de plantas sadias, P = 0,013).

Cerca de 23% dos sobemovirus (grupo de virusiabagPhyRMV pertence) podem ser
transmitidos por sementes. Para verificar a trassni do PhyRMV por sementes, plantas
infectadas com PhyRMV foram utilizadas para coletamentes e avaliar a capacidade de
transmissdo de PhyRMV para as plantulas, uma vendo existe informacéo nesse sentido para
essa especie viral. Nao foram observados sintomasgehuma das plantas analisadas (600), e as
analises moleculares confirmaram a auséncia de M{yidicando que o isolado caracterizado
neste estudo ndo é transmitido por sementes. A&mprasdo virus na semente ndo € garantia de
transmissdo para a plantula e, embora analisescubates indiguem a presenca do virus nas
sementes, o0 PhyRMV nao conseguiu atingir as plamntul/ale ressaltar que o ensaio de
transmissao foi realizado em triplicata (200 x 8seaesultados foram congruentes.

Os resultados apresentados nessa pesquisa inglisamisolado viral caracterizado nesse
estudo tem alta identidade de sequéncia com odsala Piracicaba de PhyRMV previamente
caracterizado; que o isolado de Lages de PhyRMba afggerminacéo e o vigor das sementes; e
gue este mesmo isolado n&o é transmitido por sesient

Tabela 1.Médias de germinacdo de plantulas normais, comptionde parte aérea (CPA) e comprimento
de raiz priméaria (CRP) de plantulas de fisélis mias de sementes obtidas de plantas sadias eaddsct
com physalis rugose mosaic virus (PhyRMV).

Tratamento Germinagac CPA CRP
Com virus 67,75 20,2 ¢ 446 ¢
Sem virus 90,25t 21,85 46,6 ¢

CV (%) 13.8 30.1 48.6

CV, Coeficiente de variacdo. Médias seguidas pelsma letra na coluna ndo diferem entre si pele fest 5% de
probabilidade.

Palavras-chave Sobemovirus. Sequenciamento. Sementes.
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